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INTRODUCCION

Las accesiones conservadas en los Banco de germoplasma de manzano de la Universidad Publica de Navarra (UPNa, Pamplona), de la Universitat de Lleida (UdL, Lieida) y de lo
Estacion Experimental de Aula Dei (EEAD-CSIC, Zaragoza) representan una gran parte de la variabilidad de la poblacidn de manzano autdctona del Noreste espanol
(Urrestarazu et al. 2012). No obstante todavia quedan algunas dreas como la provincia de Alava sin explorar suficientemente, por lo que nuestro Grupo, en colaboracidn con la
‘Red de Semillas de Euskadi’, inicid hace 5 anos una prospeccion sistemadtica de variedades frutales antiguas en dicha provincia.

El objetivo de este trabajo ha sido evaluar el interés del material prospectado desde el punto de vista de la diversidad que aporta el mismo en relacidon a la que ya se dispone
actualmente en los tres Bancos del Noreste espanol citados anteriormente.

MATERIAL Y METODOS

Material vegetal
O Material prospectado (MATp): 91 manzanos prospectados en la provincia de Alava
O Material referencia (MATg): 291 accesiones unicas conservadas en |0s Bancos de |a UPNa, udl Y eeap-csic
que incluyen material autéctono o de muy antigua infroduccion en Espana (REFLOC) y 39 variedades internacionales (REF,NT)

Caracterizacion mediante 17 SSR
o CHO1f02, CHO1hO1, CHO1h02, CHO1h10, CH02c06, CH02c09, CHO2c11, CH02d08,
CH03d07, CHO04c07, CH04e05, CH04f10, CHO5f06 (Licbhard et al. 2002), GD12, GD147
(Hokanson et al. 1998), Hi02¢c07 (Silfverberg-Dilworth et al. 2006) y NZ05g08 (Guilford et al. 1997)

Identidad genética y diversidad
o Andlisis UPGMA mediante coeficiente de similitud de Nei y Li
o Posibles relaciones de hibridacion* entre MAT, y MAT..;
* Dos variedades podrian estar relacionadas por hibridacidn si comparten al menos un alelo en cada locus (Urrestarazu et al. 2012)
o N° alelos detectados (A) y N° alelos exclusivos (Ag) del MAT,
o Comparacion de las frecuencias alélicas por locus mediante la prueba Chi?:
- MAT; versus REF,5¢c Y MAT; versus REF,y;

RESULTADOS

1. Identidad geneéetica del MAT,

o En MAT; (91 individuos) fueron detectados 58 genotipos diferentes (Tabla 1)

Vista de un manzano prospectado en Artziniega (Alava)

* ‘Urtebete’ * ‘Anis Sagarra’ * Transparente’

Tabla 1. Comparacion entre los genotipos detectados en MATp Y MATger

MAT, MAT,er

N° VA N° VA
genotipos genotipos individuos individuos

Variedad de referencia

4 / 13 14 REF,\: 'Reineta Blanca', 'Red Delicious', 'Reina de Reinetas' y 'Fuiji
REF,oc: 'Urtebete™, 'Reineta Encarnada, 'Calvilla Roja’, 'Anis Sagarra'™,
10 17 21 23 Transparente™, 'Landetxo', 'Ortell, Txori Sagarra'®, 'Errotz-01* y '"Muslo o o Z4e
e 3. Diversidad genetica del MAT,
Tabla 3. NUmero de alelos (A) en REF oc, REFinTY MAT
44 76 S/ 63 MATERIAL NO CONSERVADO
O Alelos detectados (A) en MAT; 1 2 PCR A
. (Tabla 3) locus”  GL® L iitiple® REFoc REFmr  MAT,
o Genotipos # al MATgg: 44 (= 76 % de los genotipos detectados en la prospeccion). HI02007 1 C 13 5 5
CHO02c06 2 C 21 11 14
GDI12 3 C 12 6 7
° ° ° ° o /7 CHO5fOé 5 B ]3 8 ]2
2. Posibles relaciones de hibridacion WV CHoadr - ” o "
. o ) . 184 CHO04e05 7 A 17 9 12
O Se han detectado 6 parejas de individuos que podrian estar relacionadas por AU T CHOTRIO 8 A 14 4 3
hibridacion (Tabla 2). CHOThO2 9 A 12 7 10
o Alelos exclusivos (Ag) en MAT, CHO2c11 10 B 16 1 1
Tabla 2. Grupos de genotipos que podrian estar relacionadas por hibridacion (no detectados en MATg) CHO02d08 11 A 19 11 12
. — — — - - CHO1f02 12 A 19 10 16
Grupo Individuo Ploidia Individuo Ploidia  Tipo material D147 13 c 13 0 1"
1 Amurrio-13 2N Manzano pintas 2n MAT, - MAT, ggggzgg 1: E g ]80 18
2 Ribera-08 N Costera-02 2N MA“p - MATP \ / CHO04f10 16 C 30 15 18
3 Lalastra-01 2n Corcd-01 2n MAT, - REFoc CHOThO1 17 B 16 ? 10
, ,, _ _ 193 plb en CHO4e05 Total 267 149 184
4 Vilamardones-03 2n Red Delicious 2n MAT, - REFt E X CHO4F10 Media 167 03 1.5
5* Manzana de ano 3N Urtebete 2N MA“p - ?E:LOC - p en "La ampfificacion del locus  NZ05g08 fue irregular por lo que no se considerd
2 . .
6* Reineto 2n Red Boskoop 3n MAT, - REFy erupo deligamiento

> Protocolos de amplificacién descritos en Urrestarazu et al. (2012)

Las variedades 3n de los grupos 5 y 6 mostraron el mismo genotipo que las 2n pero con un
alelo adicional en 8 y 6 loci respectivamente.

4. Comparacion de las frecuencias alélicas entre MAT, y MAT;

-

MAT, versus REF o 1
MAT, versus REF,; 13

Podrian ser el resultado de la fertilizacion de un gameto no reducido de la variedad 2n con
polen (n) de ofra variedad.

CONCLUSIONES

La prospeccidn de variedades frutales antiguas que se estd llevando a cabo en la provincia de Alava ha permitido identificar 44 genotipos de manzano que no se
conservaban en ninguno de los fres Bancos (UPNA, UdL y EEAD-CSIC), y por tanto, con su reciente inclusion en el Banco de la UPNa, se ha incrementado la diversidad
genética de manzano autéctono conservado en el Noreste espanol.
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